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Die i das letzte Entwi dieses Organs. Wahrend ig viele Gene, i solche, die fiir
Photosyntheseproteine kodieren, in ihrer Expression reprimiert werden (SDGs, “senescence down regulated genes”), wird eine Vielzahl so genannter
SAGs (‘senescence associated genes") induziert. Seit kurzem ist bekannt, dass sich mit Beginn der Seneszenz das Expressionsmuster von iiber 2000
Genen veréndert. Die zugrunu liegenden Regulationsmechanismen sind allerdings noch weitgehend unbekannt. Es gibt Hinweise, dass Veranderungen
ichtigen wie der beteiligt sind. Zudem wurde in tierischen Systemen eine Beteiligung

von “chromatin umodelllng"-b’mzessen innerhalb von gezeigt. Histon- und i
epigenetischen Regulation und spielen eine wichtige Rolle bei der Ausbildung von primar transkriptionsaktivem Euchromatin und zum
Heterochromatin. Mittels “Chromatin Immunoprézipitation” (ChIP) fanden wir heraus, dass der Transkriptionsfaktor WRKYS3, der eine entscheidende Rolle
inerhalb der Blattseneszenz spielt, durch Veranderungen des Chromatinzustandes reguliert wird. Dariiber hinaus untersuchten wir die Bedeutung der
Histonmethyltransferase SUVH? im Prozess der slanseneszenx Filr dieses Enzym ist in Arabidopsis thaliana bekannt, dass es ein Schiiisselfaktor in
und fiar von auf H3K9 ist (Naumann et al., 2005). Mittels “reverse
enetics” sowie der Analyse physiologischer und mo\eku\arbm\og\sther Parameter, konnten wir zeigen, dass der Verlauf der Seneszenz in SUVH2
deutlich beeinflusst ist. Unsere Ergebnisse belegen, eine Beteiligung von Chromatin

iismen innerhalb der entwi Regulation der
Histon-Modifikationen SUVH2-Uberexpressionspflanzen
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E) - ChIP - Analysen zeigen, dass die an die WRKY53 - DNA assozilerten =
Histone mit Einsetzen der Seneszenz verstirkt mit euchromatischen
Marks modifiziert sind! Hypothese
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 immunczytocgische Analysen mit Antikerpem
gegen H3KSmez2 (eterochromatischer Mark)
an ArabidopsisKemen untrschiedicher (0

Entwicklungsstadien geben erste Hinweise auf

Reprossion von

massive Veranderungen der Chromatinstruktur

wahrend der Blattalterung!
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