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Einfuhrung

Ustilago maydis, der Erreger des Maisbeulenbrandes, infiziert nur meristematisches Gewebe oberirdischer Organe und induziert dort die Bildung von Gallen. Aktuelle Analysen konnten
zeigen, dass die Infektion eine starke Abwehrreaktion hervorruft, diese jedoch frih im Infektionsverlauf durch das Pathogen unterdrickt wird (Déhlemann et al, eingereicht). Die hier
prasentierten Daten stammen aus einer kombinierten Metabolom- und Transkriptomsanalyse, bei der U. maydis Gallen zu verschiedenen Zeitpunkten nach der Infektion mit dem
solopathogenen Stamm SG200 untersucht wurden. Unsere Arbeiten beleuchten insbesondere die Bedeutung des C- und N-Stoffwechsels flir den Infektionsverlauf, da Aminosauren und
Kohlenhydrate in Gallen akkumulieren und vermutlich die Grundlage ftir die biotrophe Lebensweise von U. maydis darstellen.
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V. Die Biosynthese phenolischer Sekundarmetabolite
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Zeit photosynthetisch aktiv bleiben
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